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Asunto: Ampliar el articulo 1° de la resolucién C.D. 53/14.

D.A.518
CUDAP: EXP-UBA: 17.268/14

Cdad. Autébnoma de Buenos Aires, 8 de septiembre de 2014. -

VISTO que por resolucién C. D. 51/14 se aprobo el programa para el
dictado del curso optativo “Introduccion a la Bioinformética. Aplicaciones en Agricultura”

de la carrera de Agronomia de esta Facultad y,

CONSIDERANDO:
Que el Dr. Marcelo A. SORIA, profesor adjunto interino de la catedra de
Microbiologia Agricola del Departamento de Biologia Aplicada y Alimentos, comunicé
verbalmente que el citado curso se dicta para las carreras de Agronomia y de la

Licenciatura en Ciencias Ambientales.

EL DECANO DE LA FACULTAD DE AGRONOMIA
“ad-referéndum” del Consejo Directivo
RESUELVE:

ARTICULO 1°.- Ampiar e! articulo 1° de Ia resolucion C. D. 53/14, que quedara redactado
segun e siguiente detalle: “ARTICULO 1°.- Aprobar el programa para el

dictado del curso optativo “Infroduccion a la Bioinformatica. Aplicaciones en Agricultura”

/ para las carreras de Agronomia y de la Licenciatura en Ciencias Ambientales de esta

Facultad, segin el Anexo que forma parte de la presente resolucion.”

ARTICULO 2°.- Registrese, comuniquese, pase a las Direcciones de Ingreso, Alumnos y
Graouados y de Biblioteca a sus efectos. Cumplido, siga a considera-

cién de! Conseic Drectvo.
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ANEXO
Introduccién a la Bioinformatica. Aplicaciones en Agricultura.

Justificacién

Estamos asistiendo a una explosion en la cantidad y diversidad de informacion bioldgica,
especialmente en las areas de gendmica, estudios de expresion génica y protedmica. La
bioinformatica es una disciplina relativamente nueva que se especializa en el desarrollo de
técnicas y procedimientos para sacar el maximo provecho de aquella vasta cantidad de
informacion. Los usos de la bioinformatica se extienden desde la investigacion basica hasta
campos aplicados como el mejoramiento genético vegetal. Existen un considerable nimero
de herramientas para analisis bioinformatico destinadas a usuarios cuyo campo de trabajo no
es la bioinformatica, pero que pueden hacer uso de ella en su trabajo de rutina. El correcto
uso de estas herramientas y el andlisis de los resultados requieren, por 10 menos, un
entrenamiento inicial orientado, seguido por la exploracion que realiza el propio usuario.

Objetivo

El objetivo del curso es brindar a los alumnos un entrenamiento basico en el uso de varias
herramientas bioinforméaticas con énfasis en aquellas dedicadas a especies de interés
agricola, o utilizando ejemplos con estas especies.

Modalidad y carga horaria

La modalidad del curso es tedrico-practica. Las explicaciones tedricas seran presentaciones
de programas y aplicaciones web, y una descripcion del tipo de problemas que se puede
resolver con ellos. La parte practica consistira en el utilizacién de las aplicaciones por parte
de los alumnos en las computadoras. La carga horaria propuesta es de 42 horas, distribuidos
en catorce clases de tres horas, a razon de dos clases por semana.

Recursos necesarios

Disponibilidad de uno de los laboratorios de la UTI (Unidad de Tecnologia de la Informacién).
Acceso a Internet y proyector.

Cupo
Doce alumnos, a razon de uno por computadora. El nimero de vacantes se puede ampliar
dependiendo de la disponibilidad de computadoras en el centro de computos.

Programa
Parte tedrica

1. Introduccién. Conceptos de biologia y genética molecular. Computadoras y biologia.
Bases de datos, herramientas web

2. Andlisis de secuencias de ADN. Blsqueda de similitudes y comparacion de
secuencias con Blast. Comparaciones muiltiples con T-Coffee, ClustalW.

3. Contruccion de filogenias moleculares. Modelos de sustitucion de nuecledtidos.
Célculo de distancias génicas.

4. Andlisis de cromatogramas de secuenciacion.

5. Diserio de primers para PCR.
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6.

7.

Estudios de expresién génica y trancriptomica. Uso de ESTs. Microarrays para
estudios de expresion génica. PCR cuantitativa.

Gendmica y transcriptdmica con técnicas de secuenciacién de ADN de ultima
generacion.

Parte practica

Herramientas para blsqueda y comparacion de secuencias en el NCBI. Uso de Blast.
Construccion de alineamientos multiples de secuencias. Busqueda de patrones en
secuencias.

Construccién de filogenias moleculares

Disefio de primeros para PCR.

Andlisis de datos de expresion.

-
Ing. Agr. Adriana M. RODRIGUEZ Ing. Agr. Rodolfo A. GOLLUSCIO
Secretaria Académica Decano




